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 چکیده

 

تمایز  انجام شده است. مزانشیمی برای روشن شدن فرایند تمایز سلول های بنیادی اتاز آزمایش خیلی

به توجه بسیاری از محققان را ی، سلول هایردهاین  مورد علاقه بودنو در شرایط آزمایشگاهی  استخوانی

به سمت سلول های تخصصی  MSCعلاوه بر این، مشخصات بیان ژن در طول تمایز  خود جلب کرده اند.

در دهه های اخیر لایه  .شده استقابل درک  اغلباصلی آن )استخوان، غضروف و سلول های چربی( 

را  به سلول های تخصصی آن MSCتمایز  ی کهمکانیزم اپی ژنتیکبه ند که دیگری از تحقیقات تلاش کرد

سلول های بنیادی  گسترشنشان داده شده است که به عنوان  .دهد را روشن کنندتحت تاثیر قرار می

برای جلوگیری  DNAمتیلاسیون  حملمتغیر اختصاصی  هایژنبیشتر ، تمایزاز طریق فرایند مزانشیمی 

ختصاصی رده بطور قوی ا هایژن پروموترهمچنین،  .می شوند از تمایز به سرنوشت سلول های نامناسب

نقش است این که هدف اصلی از این بررسی  .هیپومتیله هستند سلول های بنیادی مزانشیمیطول تمایز در 

ویژه کننده بغیر کد  RNA، تغییرات هیستون ها و DNAاپی ژنتیک مانند متیلاسیون مکانیزم های اصلی 

miRNA  ها در تمایز استخوان از سلول های بنیادی مزانشیمی و به طور خلاصه تمام مطالعات قبلی که

مورد بررسی  در طول تمایز استخوان سلول های بنیادی اپی ژنتیک ژنوم هسته ای تعیین کرده اند تغییرات
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